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Resumen y palabras clave

.- RESUMEN Y PALABRAS CLAVE

La morfogénesis del margen de las hojas simples de la brasicacea Arabidopsis
thaliana se ha explicado en base a la localizacion de la auxina, que depende de un bucle
de retroalimentacion al que contribuyen el transportador del eflujo de la auxina PIN-
FORMED1 (PIN1), el factor de transcripcion CUP-SHAPED COTYLEDON2 (CUC2) y la
propia hormona. CUC2 y la auxina se acumulan en los senos y las protrusiones,
respectivamente, del margen del primordio foliar. Ademas de la auxina, las citoquininas
regulan la formacién de las hojas compuestas de la solanacea Solanum lycopersicumy la
brasicacea Cardamine hirsuta. Se ha demostrado que las proteinas CUC contribuyen al
desarrollo de los évulos de Arabidopsis, reprimiendo la inactivacion de las citoquininas.

En este Trabajo de Fin de Grado se ha construido el transgén CUC2,,,:CKX1, para
expresar la enzima CYTOKININ OXIDASE1, que degrada las citoquininas, en el dominio
de expresion de CUC2 del primordio foliar de Arabidopsis. Hemos obtenido plantas
transgénicas CUC2,,,:CKX1, cuyos margenes foliares son mas simples que los del tipo
silvestre Col-0 y similares a los del mutante hipomorfo cuc2-3. Estos resultados refuerzan
la hipotesis de que las citoquininas participan en la morfogénesis del margen de las hojas
simples, de modo analogo a su contribucion al desarrollo de las hojas compuestas de
Solanum lycopersicum y Cardamine hirsuta y a la formacion de los 6vulos de Arabidopsis.
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In the simple leaves of Arabidopsis thaliana (Brasicaceae), margin morphogenesis
has been explained based on auxin localization, which depends upon a feedback loop
involving the PIN-FORMED1 (PIN1) auxin efflux carrier, the CUP-SHAPED COTYLEDON2
(CUC2) transcription factor, and auxin itself. In simple leaf primordia margins, CUC2
accumulates at the sinuses, and auxin at the protrusions. Together with auxin, cytokinins
regulate compound leaf formation in Solanum lycopersicum (Solanaceae) and Cardamine
hirsuta (Brassicaceae). CUC proteins also contribute to ovule development in Arabidopsis
by repressing cytokinin inactivation.

In this End of Degree Assignment, a CUC2,,:CKX1 transgene was constructed to
express at the CUC2 leaf primordium domain the CYTOKININ OXIDASE1 enzyme, which
degrades cytokinins. We obtained CUCZ2,,:CKX1 transgenic plants, whose leaf margins
were simpler than in the wild type, and reminiscent of those of the cuc2-3 hypomorphic
mutant. Our results reinforce the hypothesis of a role for cytokinins in simple leaf margin
morphogenesis, in an analogous manner to their contribution to Solanum lycopersicum and
Cardamine hirsuta compound leaf development and Arabidopsis ovule formation.
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